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  INTRODUÇÃO 

  

Foram analisados 12 isolados de Salmonella (culturas bacterianas) provenientes de laboratórios de bacteriologia.  

 

  OBJETIVO 

  MATERIAIS E MÉTODOS 

A proposta do estudo foi avaliar a ribotipagem da região do operon rrnH para identificação de sorotipos de Salmonella isolados de aves do Brasil. 

 

  RESULTADOS 
As 12 amostras amplificaram para o gene invA pela PCR em tempo real e para o operon rrnH pelo nested-PCR convencional. Na avaliação pela 

eletroforese em gel de poliacrilamida foram observadas variações de tamanho dos amplicons. A análise das sequências completas demonstrou a 

ocorrência de deleções/inserções e permitiu avaliar o tamanho de cada ISR (Tabela 1).  Além disso, a análise dos polimorfismos de nucleotídeos 

possibilitou avaliar a similaridade entre os sorotipos analisados neste estudo com amostras de referência. A avaliação de similaridade demonstrou 

que, independentemente da ISR, isolados de mesmo sorotipo apresentam maior identidade genética. Na comparação entre as ISRs, a ISR 2 é a 

região com maior variabilidade e consequentemente melhor potencial para a discriminação dos sorotipos, corroborando o estudo de Morales et al. 

2006 (Figura 2).  

  CONCLUSÕES 
A utilização do método de ribotipagem para a análise da região intergênica 

mostrou-se eficiente na discriminação de sorotipos de Salmonella. 
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A Salmonella está entre as principais bactérias envolvidas nos surtos de doença avícolas pelo mundo (Moreira, 2001). Os diagnósticos disponíveis 

para a detecção da bactéria Salmonella, muitas vezes se limitam à determinação da presença ou ausência de Salmonella spp.  

Figura 1: ISR’s 1, 2 e 3 localizadas no operon rrnH. 

Metodologias moleculares têm sido utilizadas na identificação de Salmonella. A ribotipagem 

de regiões espaçadoras intergênicas (ISRs – intergenic space regions), principalmente nos 

operons dos genes de RNAs ribossomais (rRNA) e de transferência (tRNA), é um método 

rápido e tem sido utilizado para identificação de bactérias em nível de espécie. Procedimento 

proposto mais recentemente e que analisa duas regiões intergênicas (genes de rRNAs 23S e 5S 

e do tRNA aspU) demonstrou a possibilidade de identificação de  cepas de Salmonella (Guard 

et al., 2012). Estes genes estão organizados no operon rrnH (Figura 1) e dividem o mesmo 

sistema regulatório (Darini et al., 1998). As ISRs 1, 2 e 3 do operon rrnH apresentam 

variabilidade de tamanho e sequência e são capazes de fornecer informações sobre variações 

genotípicas sutis e até identificação de sorotipo. Além disso, este método é mais rápido que a 

sorotipagem tradicional e tem mostrado alto poder de distinção, reprodutibilidade e 

repetibilidade (Pulido-Landinez et al., 2013; Morales et al., 2006). 

Figura 2: Percentual de similaridade entre os sorotipos ISR. Tabela 1: Amostras utilizadas para a análise da ISR. 
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